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Sequences producing significant alignments: 



Score E 
(bits) Value 



qi 1 371,32190 |qb|AY35'8534. 1 j Homo sapiens clone DNA76396 ESRM. 

gi 12175 007 6 jdb] | AKQ91G 5G. 1 I Homo sapiens cDNA FLJ34 337 fis, , 

21750007 | dbj.| AKO 9 1 59G_,_I J_ Homo sapiens cDNA FLJ34277 fis, . 
gi 1 29126308 1 qb | AC125494 . 2 j Homo sapiens 12 PAC RP4-761J14 (. 

gi I 2 3 2 7 3 04 9 1 qb | BC 0 35 73 6.11, Homo sapiens hypothetical protei . 
.91). .3 1 5J3 9 7 79 j. r e if J NM 153685,21 Homo sapiens hypothetical prot. 
qi] 16551656 j dbj |AK05 62.95. 1 I Homo sapiens cDNA FLJ31733 fis, . 
qi | 21 755198 | db j [AK09585 4 . 1 1 Homo sapiens cDNA FLJ38535 fis, . 
gi | 217 32368 [embjALB 3 1874. 1 | HSM8 03198 Homo sapiens mRNA; cDN. 
gi 1 14388563 j dbj | AB063097 . 1 I Macaca fascicularis brain cDNA . 
qi I 9280141 1 dbj IAB046043. 1 | Macaca fascicularis brain cDNA, . 

^^li^^2^1\3^\3^A^lll:,lL Mu s musculus RIKEN cDNA C530028O. 
qi | 26350162 1 dbj | AK082984 . 1 | Mus musculus 12 days embryo spi . 
q i 1 31342339 [ re t [NM 175696 . 2 [ Mus musculus RIKEN cDNA C53002. 
gi_|348584551 ret \ XM_232352 : 2 ± Rattus norvegicus similar to R. 
qi | 33331884 | qb | AF54Q035 . 1 j Mus musculus brain protein 1 mRN. 
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qi| 11527816 j gb [ AF168 68 1 . 1 j Homo sapiens CRIMl protein gene, . . . 
0^13991^ Homo sapiens BAC clone RP... 

3^33620859,1 gb j AC1 02 33 9 .1 6 J Mus musculus chromosome 18, clo... 
gi | 21211731 1 emb | AL4 4542 6. 2 0 | Human DNA sequence from clone . . . 



gi 1 16554315 1 qb | AC087892 . 161 
qi | 2 0 17 7 7 69 1 gb | ACQ 0 9 2 8 5 ,10 ] 
gi | 1 5 9 8 2.60 2 J._gb| AC 0 9 3 3 2_5.,.3.1 

qi | 27501986 [emb j AL 93 50 54. "ll 



Homo sapiens 12q BAC RP11-3L23 . . . 
Homo sapiens chromosome 18, clo. . . 
Homo sapiens BAC clone RP11-612J. . . 
Mus musculus BAC clone RP23-198C... 
I Mouse DNA sequence from clone . . . 
qi | 12000430 j gb j AC02 63,6 9 ■ 2 1 | AC02 63 69 Homo sapiens 12 BAC RP1 . . . 
gjj 2 3556 658 1 emb j AL7 7232 3 . 8 | Mouse DNA sequence from clone R. . . 
qi | 38 229421 j gb | AC1230GQ. 4 j Mus musculus BAC clone RP23-214M. . . 
2M3259i^761g^J_A^j^8^5^_l Mus musculus chromosome 3, clone... 
qi | 35931852 | qb | AC102637 . 7 I Mus musculus chromosome 6, clone... 
qi I 3 3 8 5 9 9 0 6 [ qb | ACQ 5 87 8 8 . 89 j Mus musculus clone rp23-284a9 m. . . 
q±j 2 1 4 65 3 64.1 qb | AC 011499. 51 Homo sapiens chromosome 19 clone... 
g i | 2 08 0 0 3 66 j qb | AC 0 6 9 3 6 8 .141 Homo sapiens chromosome 15, clo... 
gjj 203404^ Homo sapiens chromosome 5 clone . . . 

q i | 19747174 j qbj AC113340 . 2,j Homo sapiens chromosome 5 clone . . . 



qi | 19034002 j qb | AC007002 . 3 j 
q i I 4101602 6 j db j j AB 1 1 4 9 0 3 . 1 | 



Homo sapiens BAC clone RP11-493L. 
Mus musculus Lrnbrl gene for LMB . 
3_i±^§G^ Homo sapiens chromosome 15, clo. 

q i | 16214835 I em b j AL591662 . 6 I Human DNA sequence from clone R. 



qi |273 



368270 j errtb [ AL732314 . 18 



qi | 40556317 j qb [ AC109495 . 4 



Human DNA sequence from clone . 
Homo sapiens chromosome 16 clone. 
Human DNA sequence from clone R. 



gi 11572 304 8 1 emb | AL13 92 8 0 . 8 
.9lLLiJ352^ Mus musculus BAC clone RP2 4-241 J. . . 

qi,| 16304 965 [ emb | AL 5 9 0671. 13 j Human DNA sequence from clone 
gi | 23337208 j emb | AL67.1372.. 10 I Mouse DNA sequence from clone' . . . 
gi I 3 9841175 | gb I AC 11347 0. 14 I Mus musculus chromosome 9, clon!.. 

•giJLg 1253 069 1 gb | BC 05 3838 . 11 Homo sapiens cDNA clone IMAGE: 54... 

gi | 30142 728 j qb | AC1153 02 . 4 1 Mus musculus BAC clone RP24-107D. . . 

qi I 37.361067 | qb | AC139300,. 4 | Mus musculus BAC clone RP23-258L... 

qi I 25046674 j qb | AC124404 . 4 j Mus musculus BAC clone RP24-371M... 

qi] 30023919 j qb j AC129772 . 3 I Mus musculus BAC clone RP24-491D... 

^AI2i§]^i^l^A911^10^M. Mus musculus BAC clone RP24-92A2... 
qi I 1 4 1 9 3 02 8 j qb | ACQ 7 4 021.71 

qi | 1367,7109 j qb j AC004 95.1 . 5 j 
q i 1339422 0 4 j qb | AC 1 0 1 663.1 0 | 

qi | ,3387,1516 j.qb | BC007757 . 2 I 

gi | 24270774, j qb | AC0159Q9 . 14 | 
gi | 4 2475822 | emb j AL928891 . 20 j 

3.412.1 9 6 16 6 1 J.gblBC034 5 8 1 . 1 1 
qi | 21622 7 62"jgb 1 ACQ9 0 4 65Tl5 I 
qi I 21465368 1 gb | ACQ 92 0 63.. .2 I 

qi 1 14714385 j q b | BC009453 . 1 j 

^l^^.U±l^^i^U^63_^L Rattus norvegicus, clone RP31-10... 
g i | 16445 08 8 j qb | AC012 4 64 . 25 | 
qi I 20330.786 1 qb | AC069547 . 7 1 
gi 1 20128534 | qb | AC018522 . 7 | 
g i | 20279493 j qb | AC087465 . 5 \ 

qi 125304077 j gb | BCQ40127 . 1 1 
51,1 I 18 9995.00 1 gb | BC024275. 1 1 
g i | 7022292 1 dbj | AK001192 . 1 | 



Homo sapiens BAC clone RP11-354H... 

Homo sapiens PAC clone RP5-1022I... 
Mus musculus chromosome 1, clon... 

Homo sapiens cDNA clone IMAGE: 41... 

Homo sapiens chromosome 17, clo. . . 
Mouse DNA sequence from clone . . . 

Homo sapiens, Similar to hypothe. . . 

Homo sapiens chromosome 18, clo... 
Homo sapiens chromosome 19 clone. . . 

Homo sapiens, Similar to hypothe.. - 



Homo sapiens 12 BAC RP11-1060G2. 
Homo sapiens chromosome 10 clone, 
sapiens chromosome 
sapiens chromosome 
sapiens chromosome 

sapiens, Similar to hypothe... 

sapiens, Similar to hypothe... 

sapiens cDNA FLJ10330 fis, . . . 
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gi [ 49382.90 | emb | AL031 4 31 . 8 j H5462Q23 Human DNA sequence from 



4 6 



0. 33 m 



0. 33 



http://www.ncbi.nlm.nih.gov/BLAST/Blast.cgi 



3/3/04 



,RTD=1 078333 104-1 0733-183790045007.BLASTQ3, 



Page 4 of 66 



qi | 1825307 lj.cfb | AYQ72 004 .1 [AY 072 004S1 Gallus gallus breed Le . 
qi | 182 53 06 6 | qb | AY0 72 0 02 : 1 | AY072 0 02S1 Gallus gallus breed Le . 
gi | 1895808 0 | emb [ AL35 3 87 6.1 1 j Human DNA sequence from clone . 

qi | 174 26331 | qb | AC022034 . 7 | Homo sapiens chromosome 8, clone. 
qi 1 37693473 1 dbj 1 AP005007 . 2.1 Oryza sativa (japonica cultivar. 

qi 1 17998732 | ; qb | AC025 1 2 5 . 15 1 Homo sapiens, clone RP11-147K16. 

qi 1 16740869 1 qb | BC016296 . 1 | 3C016296 Homo sapiens, clone I MAG. 
qi 1 31335562 j embj BX000474 . 13 | Mouse DNA sequence from clone . 
qi | 11067353 | qb| ACQ2 0552 . 4 [AC020552 Homo sapiens BAC clone R. 
qi 1 41393452 j qb | AC140 84 1 . 2 | Mus musculus BAC clone RP24-470M. 
gi 17 327 972 | emb | AL117341 . . 26 j jjSBA512N4 Human DNA sequence fro. 
qi | 10,4 4 072 9 | qb | ACQ 0 94 03 . 5 I Homo sapiens PAC clone RP5-1015O. 
qi | 2828774 | qb | AC003664 , 1 j AC003664 Homo sapiens chromosome 1. 

qi|l 0 4 4, 3 9 0 1 j qb | AF2 6 0 2 2 5 . 1 1 AF 2 6 0 2 2 5 Homo sapiens TESTIN 2 an. 

qi | 777 0678 | qb | AC007097 . .4 j AC007097 Homo sapiens BAC clone RP. 
qi | 3 809 3 88 5 j qb | AC129191 . 4 | Mus musculus BAC clone RP24-81F1. 
qi I 18476688 | emb | AL591143 . 11 I Mouse DNA sequence from clone . 
qi.l 3 9 5 4 0 5 6 9 | qb | AC 1 2 5 357 . 4 | Mus musculus BAC clone RP23-235J. 
31.12.121335^6 .Le^JA^eS^eS^j^O^ Mouse DNA sequence from clone . 

Mouse DNA sequence from clone R. 

Human DNA sequence from clone . 
Mouse DNA sequence from clone R. 

Homo sapiens hypothetical prote. 
Human DNA sequence from clone . 

qi 1 21739525 j emb j AL 8 3395 0. 1 | HSM805133 Homo sapiens mRNA; cDN . 
qi I 24431547 [ qb | AG010173 : 27 | Homo sapiens 12 BAC RP11-977B10. 
qi 1 32 9968521 qb | AC 1025 7 6. 5 j Mus musculus chromosome 18, clon. 
3LiJ231^2^l3^ABQ12M^Z^21. Mus musculus chromosome 5, clone. 



qi | 2 332 0 92 4 j emb | AL669931 . 9 | 
qi | 13990004 | emb | AL161786 ..12.1 
qi | 2 0 0 684941 emb | A L 5 924 62 . 7 | 

qi | 22797897 \ emb I AL 1 6 0 1 7 1 ""27 I 
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Alignments 



Select all 



qi | 37182190j qb | AY .353534. 1 
Length - 2 52 4 



Homo sapiens clone DNA76396 ESRM828 (UNQ828) mRN 



Score - 4896 bits (2470), Expect - 0.0 
Identities = 2512/2524 (99%), Gaps = 9/2524 (0%) 
Strand = Plus / Plus 



Query: 1 cgccaagcatgcagtaaaqgctgc tctgggtcacagctgaggaagacctcagacatg 57 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I | | I I M I I I I I 

Sb j ct : 1 cgccaagcatgcagtaaaggctgaaaatctgggtcacagctgaggaagacctcagacatg 60 



Query: 58 
Sbjct: 61 



gagtccaggatgtggcctgcgctgctgctgtcccacctcctccctctctggccactgctg 117 
I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I | | | | | | | | M | | | | | | | | || M || || | || | | | | | j | | | | 

gagtccaggatgtggcctgcgctgctgctgtcccacctcctccctctctggccactgctg 12 0 



Query: 118 ttgctgcccctcccaccgcctgctcagggctcttcatcctcccctcgaaccccaccagcc 17 7 

I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I | | | | 
Sbjct : 121 ttgctgcccctcccaccgcctgctcagggctcttcatcctcccctcgaaccccaccagcc 180 
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Query: .178 ccagcccgccccccgtgtgccaggggaggcccctcggccccacgtcatgtgtgcgtgtgg 237 
I I I M I M I I I f I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I | || 

Sbjct : 181 ccagcccgccccccgtgtgccaggggaggcccctcggccccacgtcatgtgtgcgtgtgg 240 

Query: 2 38 gagcgagcacctccaccaagccgatctcctcgggtcccaagatcacgtcggcaagtcctg 2 97 
I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | || | | j | | | | 

Sbjct : 241 gagcgagcacc'tccaccaagccgatctcctcgggtcccaagatcacgtcggcaagtcctg 300 

Query: 2 98 cctggcactgcacccccagccaccccatcaggctttgaggaggggccgcGctcatcccaa 357 
I I I I I I I M I I I I M I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | 

Sbjct : 301 cctggcactgcacccccagccaccccatcaggctttgaggaggggccgccctcatcccaa 360 

Query: 35 8 tacccctgggctatcgtgtggggtcccaccgtgtctcgagaggatggaggggaccccaac 417 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I 1 I I I I I | | | | | | I I I I I I I I 

Sbjct : 361 tacccctgggctatcgtgtggggtcccaccgtgtctcgagaggatggaggggaccccaac 420 

Query: 418 tctgccaatcccggatttctggactatggttttgcagcccctcatgggctcgcaacccca 477 

I M I I I I I I I I I I I 1 I I I II I I I I I I I I I I M II I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct : 421 tctgccaatcccggatttctggactatggttttgcagcccctcatgggctcgcaacccca 480 

Query: 47 8 caccccaactcagactccatgcgaggtgatggagatgggcttatccttggagaggcacct 537 

I M M I i I I I I I I I I I I I I I I I I I | | I I I I I I I I I I II II I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct : 481 caccccaactcagactccatgcgaggtgatggagatgggcttatccttggagaggcacct 540 

Query: 538 gccaccctgcggccattcctgttcgggggccgtggggaaggtgtggacccccagctctat 597 

I I I M I I I I I I I I I I I I II I I I I I I | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | 
Sbjct: 541 gccaccctgcggccattcctgttcgggggccgtggggaaggtgtggacccccagctctat 600 

Query: 5 98 gtcacaattaccatctccatcatcattgttctcgtggccactggcatcatcttcaagttc 657 

M I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | || | | | || | | | | | | 
Sbjct : 601 gtcacaattaccatctccatcatcattgttctcgtggccactggcatcatcttcaagttc 660 

Query: 658 tgctgggaccgcagccagaagcgacgcagaccctcagggcagcaaggtgccctgaggcag 717 

I I I I I I 1 I I i I I I I I I | | | 1 | | | | | || | | | | | | | | | | 

Sbjct: 661 tgctgggaccgcagccagaagcgacgcagaccctcagggcagcaaggtgccctgaggcag 720 

Query: 718 gaggagagccagcagccactgacagacctgtccccggctggagtcactgtgctgggggcc 7 77 

I M I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct : 721 gaggagagccagcagccactgacagacctgtccccggctggagtcactgtgctgggggcc 780 

Query: 778 ttcggggaGtcacctacccccacccctgaccatgaggagccccgagggggaccccggcct 8 37 

I M I I I I I I M II I I I I I I I I I I I I I | | | | | | | | | | M | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | 
Sbjct : 781 ttcggggactcacctacccccacccctgaccatgaggagccccgagggggaccccggcct 840 

Query: 83 8 gggatgccccaccccaagggggctccagccttccagttgaaccggtgagggcaggggcaa 8 97 
I I M II I II I I I I I I I I I | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | 

Sbjct: 841 gggatgccccaccccaagggggctccagccttccagttgaaccggtgagggcaggggcaa 900 
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Query: 8 98 tgggatgggagggcaaagagggaaggcaacttaggtcttcagagctggggtgggggtgcc 957 

f I I M M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | 

Sbjct: 901 tgggatgggagggcaaagagggaaggcaacttaggtcttcagagctggggtgggggtgcc 9 60 

Query: 95 8 ctctggatgggtagtgaggaggcaggcgtggcctcccacagcccctggccctcccaaggg 1017 
M I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I || | | | | | | | | | | | | | M I I I I I I I I I I 

Sbjct: 961 ctctggatgggtagtgaggaggcaggcgtggcctcccacagcccctggccctcccaaggg 102 0 

Query: 1018 ggctggaccagctcctctctgggaggcacccttccttctcccagtctctcaggatctgtg 1077 

I M II I II I I I I I I I I I I | | || M I I I II I I II I I I I II M I I I I I I I I I II I I I I I I I I 
Sbjct: 1021 ggctggaccagctcctctctgggaggcacccttccttctcccagtctctcaggatctgtg 1080 

Query: 1078 tcctattc tctgctgcccataactccaactctgccctctttggttttttctcatgccacc 1137 

M I II II I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I M I I | | | | | | M I I I I I I I I I || I I I | | | 
Sbjct: 1081 tcctattctctgctgcccataactccaactctgccctctttggttttttctcatgccacc 1140 

Query: 1138 ttgtctaagacaactctgccctcttaaccttgattccccctctttgtcttgaacttcccc 1197 

I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I II II II I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I | || | | | | | | M | 
Sbjct: 1141 ttgtctaagacaactctgGcctcttaaccttgattccccctctttgtcttgaacttcccc 1200 

Query: 1198 ttctattctggcctaccccttggttcctgactgtgccctttccctGttcctctcaggatt 1257 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I M | | | | | | | | | | | || | | 

Sbjct: 1201 ttctattctggcctaccc-cttggttcctgactgtgccctttccctcttcctctcaggatt 1260 

Query: 1258 cccGtggtgaatctgtgatgcccccaatgttggggtgcagccaagcaggaggccaagggg 1317 

I I I M I I I I I I I I I I I I I Ill I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I 

Sbjct: 1261 cccctggtgaa-tctgtgatgcccccaatgttggggtgcagccaagcaggaggccaagggg 1320 

Query: 1318 ccggcacagcccccatcccactgagggtggggcagctgtggggagctggggccacagggg 1377 

I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I II I I I I I | | || | | | | | | | | 

Sbjct: 1321 ccggcacagcccccatcccactgagggtggggcagctgtgggg-agctggggccacagggg 1380 

Query: 1378 ctcctggctcctgccccttgcacaccacccggaacactccccagccccacgggcaatcct 1437 

I I I I I I I I M I II I I I I I I I I I I I | | | | | | | | | | | | | | || | | | | | j | | | | | | | | | | | | | | 
Sbjct: 1381 ctcctggctcctgccccttgcacaccacccggaacactccccagccccacgggcaatcct 1440 

Query: 1438 atctgctcgccctcctgcaggtgggggcctcacatatctgtgacttcgggtccctgtccc 1497 

M M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M | | | | || | | | | | | | | | | | | | | | 

Sbjct: 1441 atctgctcgccctcctgcaggtgggggcctcacatatctgtgacttcgggtccctgtccc 1500 

Query: 1498 cacccttgtgcactcacatgaaagccttgcacactcacctccaccttcacaggccatttg 1557 

N I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I | | | | | | | | | | | | | | | | 
Sbjct: 1501 cacccttgtgcactcacatgaaagccttgcacactcacctccaccttcacaggccatttg 1560 

Query: 1558 cacacgctcctgcaccctctccccgtccataccgctccgctcagctgactctcatgttct 1617 

I N M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I 
Sbjct: 1561 cacacgctcctgcaccctctccccgtccataccgctccgctcagctgactctcatgttct 1620 
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Query: 1618 



:cagctcactcagtggtca 1677 
I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 1621 ctcgtctcacatttgcactctctccttcccacattctgtgctcagctcactcagtggtca 1680 




Query: 1678 gcgtttcctgcacactttacctctcatgtgcgtttcccggcctgatgttgtggtggtgtg 1737 
I I I M I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I | | | | | | | | 

Sbjct: 1681 gcgtttcctgcacactttacctctcatgtgcgtttcccggcctgatgttgtggtggtgtg 1740 

Query: 1738 cggcgtgctcactctctccctcatgaacacccacccacctcgtttccgcagcccctgcgt 1797 
I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I II I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I II | I | | | | | | | | 

Sbjct: 1741 cggcgtgctcactctctccctcatgaacacccacccacctcgtttccgcagcccctgcgt 1800 

Query: 1798 gctgctccagaggtgggtgggaggtgagctgggggctccttgggccctcatcggtcatgg 1857 

I I I I I I I M M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I Ml I | | | | | | | | | | | | | | | | | | | || | [ | | 
Sbjct: 1801 gctgctccagaggtgggtgggaggtgagctgggggctccttgggccctcatcggtcatgg 1860 

Query: 1858 tctcgtcccattccacaccatttgtttctctgtctccccatcctactccaaggatgccgg 1917 

I I I I I I I I I I I I I I I | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | [ 

Sbjct: 1861 tctcgtcccattccacaccatttgtttctctgtctccccatcctactccaaggatgccgg 1920 

Query: 1918 ■catcaccctgagggctcccccttgggaatggggtagtgaggccccagacttcacccccag 1977 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I | | || M | | | | 

Sbjct: 1921 catcaccctgagggctcccccttgggaatggggtagtgaggccccagadttcacccccag 1980 

Query: 1978 cccactgct---ctctgttttctgacagatgggttttggggagtcgcctgctgcactaca 2034 

I I I I I I I I I I I I I I I | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | || | | | | | | | | j | | | || 

Sbjct: 1981 cccactgctaaaatctgttttctgacagatgggttttggggagtcgcctgctgcactaca 2040 

Query: 2035 tgagaaagggactcccatttgcccttccctttctcctacagtcccttttgtcttgtctgt 2094 

M I I I I M I I I I I I I I I I I II II I I I I I I I I I I I I I I II I I 1. 1 I I I I | | | | | | | | | | | | | 
Sbjct: 2041 tgagaaagggactcccatttgcccttccctttctcctacagtcccttttgtcttgtctgt 2100 

Query: 2095 cctggctgtctgtgtgtgtgccattctctggacttcagagccccctgagccagtcctccc 2154 

I I I I l-l I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I | | | | | | | | | | 

Sbjct: 2101 cctggctgtctgtgtgtgtgccattctctggacttcagagccccctgagccagtcctccc 2160 

Query: 2155 ttcccagcctccctttgggcctccctaactccacctaggctgccagggaccggagtcagc 2214 

I I M M I I I I I I I I I I I II I | | | M II I I I I I I I I I I I I I | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | 
Sbjct: 2161 ttcccagcctccctttgggcctccctaactccacctaggctgccagggaccggagtcagc 2220 

Query: 2215 tggttcaaggccatcgggagctctgcctccaagtctacccttcccttcccggactccctc 2274 

I I I I I I M M I I I I I I I I II I I I I I I I | | || | | | | | | | | | | | | | | || | | | | | | | | | | | | | 
Sbjct: 2221 'tggttcaaggccatcgggagctctgcctccaagtctacccttcccttcccggactccctc 2280 



Query: 2275 c 
I 

Sbjct: 2281 c 




2334 

I I U I I I I I I I I I M II II I I II I I I I I I I 

ccctgccctt 2340 
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Query: 2335 tccccctcctcaggttcttccctccttctcactggtttttccaccttcctccttcccttc 2394 
I I N I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I j I I I I I I I I 

Sbjct: 2341 tc-GCCctcctcaggttcttccctccttctcactggtttttccaccttcctccttcccttc 2400 

Query: 2395 ttccctggctcctaggctgtgatatatatttttgtattatctctttcttcttcttgtggt 2454 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | 
Sbjct: 2401 ttccctggctcctaggctgtgatatatatttttgtattatctctttcttcttcttgtggt 2460 

Query: 2455 gatcatcttgaattactgtgggatgtaagtttc cttttcaaataaagcctttgcaag 2511 

> I M 1 I I I I I I I I I I I I I I I I j I I j I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I j I I 

Sbjct: 2461 gatcatcttgaattactgtgggatgtaagtttcaaaattttcaaataaagcctttgcaag 2520 



Query: 2512 ataa 2515 
I I I I 

Sbjct: 2521 ataa 2524 



^ > gi.-LgA?_5gO 7 6 j dbj 1 AK091656 . 11 Bill Homo sapiens cDNA FLJ34337 fis, clone FEBRA2 00 9 
Length = 2538 

Score - 4869 bits (2456), Expect =0.0 
Identities - 2507/2522 (99%), Gaps = 9/2522 (0%) 
Strand = Plus / Plus 



Query: 1 cgccaagcatgcagtaaaggctgc tctgggtcacagctgaggaagacctcagacatg 57 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I | 

Sbjct : 17 cgccaagcatgcagtaaaggctgaaaatctgggtcacagctgaggaggacctcagacatg 76 

Query: 58 gagtccaggatgtgg'cctgcgctgctgctgtcccacctcctccctctctggccactgctg 117 

I I I I I M I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I | | | | | | M | | | | | | | | | | | | | | | | | | ] | | | | 
Sbjct : 77 gagtccaggatgtggcctgcgctgctgctgtcccacctcctccctctctggccactgctg 136 

Query: 118 ttgctgcccctcccaccgcctgctcagggctcttcatcctcccctcgaaccccaccagcc 177 

I MINIM I M I I I I I I I I I I I I I I I I II II I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I 

Sbjct: 137 tcgctgcccctcccaccgcctgctcagggctcttcatcctcccctcgaaccccaccagcc 196 

Query: 178 ccagcccgccccccgtgtgccaggggaggcccctcggccccacgtcatgtgtgcgtgtgg 2 37 

M M I I I II I I II I I I I I I II I I I I || I I | || | | | | || | | || || | | | M I II I M M M I 
Sbjct: 197 ccagcccgccccccgtgtgccaggggaggcccctcggccccacgtcatgtgtgcgtgtgg 2 56 

Query: 2 38 gagcgagcacctccaccaagccgatctcctcgggtcccaagatcacgtcggcaagtcctg 2 97 

I M II II I I I I I I I I I I II II I I | | | | | | | | | | | | | | || | | || | | | || | | || | || | | | || 
Sbjct: 2 57 gagcgagcacctccaccaagccgatctcctcgggtcccaagatcacgtcggcaagtcctg 316 

Query: 2 98 cctggcactgcacccccagccaccccatcaggctttgaggaggggccgccctcatcccaa 357 

M I M I I II II I I I II II I I I I I I I I I I I II I I | | | || | | | | || | | | | || || | | | 

Sbjct : 317 cctggcactgcacccccagccaccccatcaggctttgaggaggggccgccctcatcccaa 376 
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Query: 358 tacccctgg'gctatcgtgtggggtcccaccgtgtctcgagaggatggaggggaccccaac 417 

II M II II I i I I M I I II M I I I 1 I I I M I I I I I I II I I I I I I I I M I I I M I I 1 I I M I 
Sbjct: 377 tacccctgggcta tcgtgtggggtcccaccgtgtctcgagaggatggaggggaccccaac 436 

Query: 418 tctgccaatcccggatttctggactatggttttgcagcccctcatgggctcgcaacccca 477 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 437 tctgccaatcccggatttctggactatggttttgcagcccctcatgggctcgcaacccca 496 



Query: 478 caccccaactcagactccatgcgaggtgatggagatgggcttatccttggagaggcacct 537 

I I I I I II I I I I I II I II I I I II I I I I I I I I II I I I I I I M II I I 1 I I I I I II 1 I I I I I I I 
Sbjct: 497 caccccaactcagactccatgcgaggtgatggagatgggcttatccttggagaggcacct 556 



Query: 538 gccaccctgcggccattcctgttcgggggccgtggggaaggtgtggacccccagctctat 597 

I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I 
Sbjct: 557 gccaccctgcggccattcctgttcgggggccgtggggaaggtgtggacccccagctctat 616 

Query: 598 gtcacaattaccatctccatcatcattgttctcgtggccactggcatcatcttcaagttc 657 

I I I II I I I I I I I I I II I M I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I II II I I I I I I I II 
Sbjct: 617 gtcacaattaccatctccatcatcattgttctcgtggccactggcatcatcttcaagttc 676 

Query: 658 tgctgggaccgcagccagaagcgacgcagaccctcagggcagcaaggtgccctgaggcag 717 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 677 tgctgggaccgcagccagaagcgacgcagaccctcagggcagcaaggtgccctgaggcag 736 

Query: 718 gaggagagccagcagccactgacagacctgtccccggctggagtcactgtgctgggggcc 777 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct: 737 gaggagagccagcagccactgacagacctgtccccggctggagtcactgtgctgggggcc 796 

Query: 778 ttcggggactcacctacccccacccctgaccatgaggagccccgagggggaccccggcct 837 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I 

Sbjct: 797 ttcggggactcacctacccccacccctgaccatgaggagccccgagggggaccccggcct 856 

Query: 838 gggatgccccaccccaagggggctccagccttccagttgaaccggtgagggcaggggcaa 897 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I 

Sbjct: 857 gggatgccccaccccaagggggctccagccttccagttgaaccggtgagggcaggggcaa 916 

Query: 898 tgggatgggagggcaaagagggaaggcaacttaggtcttcagagctggggtgggggtgcc 957 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I II I I 

Sbjct: 917 tgggatgggagggcaaagagggaaggcaacttaggtcttcagagctggggtgggggtgcc 976 

Query: 958 ctctggatgggtagtgaggaggcaggcgtggcctcccacagcccctggccctcccaaggg 1017 

I I I II I I I I II I II I I I I I I II I I I 11 I I I II I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct: 977 ctctggatgggtagtgaggaggcaggcgtggcctcccacagcccctggccctcccaaggg 1036 

Query: 1018 ggctggaccagctcctctctgggaggcacccttccttctcccagtctctcaggatctgtg 1077 

I I II I I I II I I I I I I I M I I I I I I I M I I I I I II II II I I I I I 1 I I I II I I I I I I I I I I I 

Sbjct: 1037 ggctggaccagctcctctctgggaggcacccttccttctcccagtctctcaggatctgtg 1096 
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Query: 1078 tcctattctctgctgcccataactccaactctgccctctttggttttttctcatgccacc 1137 

I I I M I I I I I I I II I I I I I I I I I I I | | | | | | | | | | | | | | | | m | | | | | | | | | | | | | | | | | 
Sbjct: 1097 tcctattctctgctgcccataactccaactctgccctctttggttttttctcatgccacc 1156 

Query: 1138 t tgtctaagacaactc tgccctcttaaccttgattccccctctttgtct tgaacttcccc 1197 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I | | | | | | I I I I I I 

Sbjct: 1157 ttgtctaagacaactctgccctcttaaccttgattccccctctttgtcttgaacttcccc 1216 

Query: 1198 ttctattctggcctaccccttggttcctgactgtgccctttccctcttcctctcaggatt 1257 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I | | | | | I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 1217 ttctattctggcctaccccttggttcctgactgtgccctttccctcttcctctcaggatt 1276 

Query: 1258 cccctggtgaatctgtgatgcccccaatgttggggtgcagccaagcaggaggccaagggg 1317 

M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I | | | M I I I I I I I I I I I | M | I I I I I 
Sbjct: 1277 cccctggtgaatctgtgatgcccccaatgttggggtgcagccaagcaggaggccaagggg 1336 

Query: 1318 ccggcacagcccccatcccactgagggtggggcagctgtggggagctggggccacagggg 1377 
I I I I I I I I I M I II I I I I I M I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I | | | | | | | | M I I I I I I I I 

Sbjct: 1337 ccggcacagcccccatcccactgagggtggggcagctgtggggagctggggccacagggg 1396 

Query: 1378 ctcctggctcctgccccttgcacaccacccggaacactccccagccccacgggcaatcct 1437 

M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I M I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I II I I I 
Sbjct: 1397 ctcctggctcctgccccttgcacaccacccggaacactccccagccccacgggcaatcct 1456 

Query: 1438 atctgctcgccctcctgcaggtgggggcctcacatatctgtgacttcgggtccctgtccc 1497 

I N I I I I I I I I I I I I I I I M | | || | | | | | | | || | | || | | | | || || | | || | | | | , | || | | | 
Sbjct: 1457 atctgctcgccctcctgcaggtgggggcctcacatatctgtgacttcgggtccctgtccc- 1516 

Query: 1498 cacccttgtgcactcacatgaaagccttgcacactcacctccaccttcacaggccatttg 1557 

I I I I II I N I I I I I II M I I I I I I I I I I I I | | | | M | | | | | | | | | || | | || | || | | | | | | 
Sbjct: 1517 cacccttgtgcactcacatgaaagccttgcacactcacctccaccttcacaggccatttg 1576 

Query: -1558 cacacgctcctgcaccctctccccgtccataccgctccgctcagctgactctcatgttct 1617 

I I I I I I I II I I I I II I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I || I I I | | | | || 
Sbjct: 1577 cacacgctcctgcaccctctccccgtccataccgctccgctcagctgactctcatgttct 1636 

Query: 1618 ctcgtctcacatttgcactctctccttcccacattctgtgctcagctcactcagtggtca 1677 

' I I M I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | 

Sbjct: 1637 ctcgtctcacatttgcactctctccttcccacattctgtgctcagctcactcagtggtca 1696 

Query: 1678 gcgtttcctgcacactttacctctcatgtgcgtttcccggcctgatgttgtggtggtgtg 1737 

I I N I I I I I I I I I I I I || | | | | | | | | | | | | || | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | ,| | | | | 
Sbjct: 1697 gcgtttcctgcacactttacctctcatgtgcgtttcccggcctgatgttgtggtggtgtg 1756 

Query: 1738 cggcgtgctcactctctccctcatgaacacccacccacctcgtttccgcagcccctgcgt 1797 

I I I N I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I 

Sbjct: 1757 cggcgtgctcactctctccctcatgaacacccacccacctcgtttccgcagcccctgcgt 1816 



http://www.ncbi.nlm.nih.gov/BLAST/Blast.cgi 



3/3/04 



RID=1078332477-1810-81378434929.BLASTQ3, 



Page 1 of 62 




BLASTN 2.2.8 [Jan-05-2004] 

Re fer ence : 

Altschul, Stephen F . , Thomas L. Madden, Alejandro A. Schaffer, 
Jinghui Zhang, Zheng Zhang, Webb Miller, and David J. Lipman (1997), 
"Gapped BLAST and PSI-BLAST: a new generation of protein database search 
programs", Nucleic Acids Res. 25:338 9-3402. 

RID: 107 8332 4 77- 18 10- 8 137 8 4 34 92 9. BLASTQ3 
Query= 

(2515 letters) 



Database: All GenBank+EMBL+DDB J+PDB sequences (but no EST, STS, 
GSS, or phase 0, lor 2 HTGS sequences) 

2,092,142 sequences; 10,066,846,959 total letters 



If you have any problems or questions with the results of this search 
please refer to the BLAST FAQs 

T a x o n amy r e p o r t s 



Distribution of 156 Blast Hits on the Query Sequence 



Mouse-over to show defline and scores. Click to show alignments 
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Sequences producing significant alignments: £Q NO ' 2-$ ' (bits) Value 

Homo sapiens clone DNA76396 ESRM. . . 3'938 0.0 

3938 



Cfi I 21750076 jdbi | AKQ9165G. 1 | 

qi 1217 5 0 0 07 1 dbj | A K 0 9 15 9 6 .. 1 | 
qi I 29126308 | gb | AC125494 . 2.1 

gi | 23273049 j.qb | BCQ35736 .,1,1 

qi 1 1655 1656. [ dbj , | AK0562 95. 1 | 

qi | 31559779 1 ref | N M 15 3685. 2 

gi 121755198 [dbj LAK095854. H 
gi | 1 4388568 | dbj 1 AB063Q97 .1 1 



Homo sapiens cDNA FLJ34337 fis, . . 

Homo sapiens cDNA FLJ34277 fis, . . 
Homo sapiens 12 PAC RP4-761J14 (.. 

Homo sapiens hypothetical protei.. 

Homo sapiens cDNA FLJ31733 fis,.. 

Homo sapiens hypothetical prot.. 

Homo sapiens cDNA FLJ38535 fis, . . 
Macaca fascicularis brain cDNA . . 



qi | 928 0141 1 dbj I ABO 4 6043 . 1 | Macaca fascicularis brain cDNA, . . 

qi 1 2 1 7 32.3 68 1 emb | AL8 3 18 7 4.11 HSM6 03 1 9 8 Homo sapiens mRNA; cDN . . 

q i | 40787821 j gb [ BCQ6517Q. 1 | Mus musculus RIKEN cDNA C530028O.. 

qi J 2 6350162 | dbj |AK082934. 1 1 Mus musculus 12 days embryo spi . . 

qi. | 31342339 j ref j NM 175696.21 Mus musculus RIKEN cDNA C53002.. 

qi |. 3 4 8 5 8 4 5 5 I. ref [ XM .2 3 2,3 5 2.2.1 Rattus norvegicus similar to R . . 

qi | 33 33188 4 j gb | AF54 0035 . 1,1 Mus musculus brain protein 1 mRN. . 
q i 1 12000430 |.qb | AC02 6.3 69 . . 2 1 1 AC026369 Homo sapiens 12 BAC RP1.. 



qi j 21622762 1 gb | ACQ 9 0.4 65 . 15] 
qi | 2 03307 86 | gb | ACQ69547 . 7 1 
3111^12 85341^ 
qi | 2 0279493 | gb | ACQS 7 465.5 1 



Homo sapiens chromosome 18, clo... 
Homo sapiens chromosome 10 clone. . . 
Homo sapiens chromosome 18, clon. . . 
Homo sapiens chromosome 15, clon. . .- 

gi 1 4 9 3 8 2 9 0 1 emb | AL0.3 1 4 31. 8.1 HS 4 6202 3 Human DNA sequence from . . . 
gi | 18253071 j gb | AY072004 . 1 1 AY072004 S1 Gallus gallus breed Le . . . 

-Gallus gallus breed Le . . . 
.gi 113. j 2912 \ ernb | AL11734.1 . 2 6 j HSBA5 12N4 Human DNA sequence fro... 
qi [24431547 j gb | ACQ1Q173 . 27 [ Homo sapiens 12 BAC RP11-977B10. . . 
gi | 29.469629 j gb | AC.12 62 56 . 4 1 Mus musculus BAC clone RP24-235B... 
qi 1 .32 813 5 7 8 | gb | AC102452 . 7 j Mus musculus chromosome 5, clone... 
_qi|^ Homo sapiens chromosome 11, clon. . . 

gi | 28,5703 48 I gb | AC0.7 98 19, 40 | Mus musculus chromosome 10 clon... 
Qi I 20 163027 | gb 1 AC 0 9 11 2.0. . 5 j Leishmania major chromosome 2 cl... 
qi 118 307 33 9 1 emb 1 Ah 3 65 1 8 1 .241 Human DNA sequence from clone . . . 
qi 1 32526683 | d bj j A. P00647 7.. 2 | Homo sapiens genomic DNA, chrom. . . 
,g i 117 42522 0 1 d b j I AP 0 0 0 5 9 3.4 [ Homo sapiens genomic DNA, chrom. . . 
qi.l 40806922 | gb | AY495604 /1 1 Gibberella moniliformis polyketi... 
gi | 12597739 j gb | AC022368 . 2 | AC022368 Mus musculus clone RP23-... 
g i 1,11386272 | gb | AC010533. 6 1 AC0105.33 Homo sapiens chromosome . . . 
gi | 1 1 8 6 3 3 7 0 j emb | AL 1 5 819 6.241 Human DNA sequence from clone . . . 
2lJL39M.yj^ Mus musculus chromosome 16, clo... 

gi I 22026895 1 ref |,NM 137508 . 2 | Drosophila melanogaster CG5345... 
g.1,1 2496 2936 j gb | AC12 5404.. 4 [ Mus musculus BAC clone RP23-10A1... 
g i | 2 5 1 4 1 141| gb | AC 1222 33.41 Mus musculus BAC clone RP23-137D... 
gij37? 00357 1 gb 1 AC122158 . 17 J Mus musculus clone ct7-433o3 ma... 
qi | 31795103 1 gbj AC073585. 8 1 Homo sapiens chromosome 10 clone... 
qi I 2 1 3 5 8 7 1 Q j gb | ACQ 9 5 02 5 . 2 1 Sus scrofa clone RP44-93L12, com... 
gi | 23237939 | gb I ACQ 7 3 5. 6.2 . 6 1 Mus musculus chromosome 12 clone... 
qi I 65G3055 | gb j AF109422 ..1 j Icterus laudabilis ATPase subunit... 
^1^^9.Mi£kiMl!2^1^1i. Icterus laudabilis ATPase subunit... 
gi | 6563053 1 gb | AF10942Q . 1 j Icterus laudabilis ATPase subunit... 
qi | 656.3048 | gb I AF109415 ..1 j Icterus oberi ATPase subunit 8 (A. . . 

icterus 
Icterus 



gi I 6563047 1 gb 1AF109414. 1 j 
gi | 6563046 1 gb jAF109413. 1 j 
.91 J. 6 56 3 04 5 Jgb 1 AF 1 .0 9412^I_[_ 



oberi ATPase subunit 8 (A. 
bonana ATPase subunit 8 ( . 
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3128 

1951 

1951 

1 951 
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158 4 
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MP. 
68 0' 
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.11 
44 
44 
44 

A± 

44 
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42 
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3i 



Hi. 

3.4. 
51 



C[i 



£1 



gj. 



^ , 
qi 



ga 



£1 



si 
gj= 

ill 



ai. 



in 



.g_i 
gA 



gi 



si. 
5i 



51 



g.i 

qi 



51 
51 



gi 



51. 



.51 
51. 



22549663 | gb | AC069261 . 37 | 



4241507.1 1 emb I BX248127 . 9 1 



Homo sapiens 12 BAC RP11-30G17 
Zebrafish DNA sequence from clo 
219.5 4 9 95 j gb | AC 12 675 4 . 2 J Homo sapiens chromosome 19 clone 
,21747461 j qb | AC074212 . 5 | Homo sapiens chromosome 19 clone 
10280745 jqb | AC01153Q . 6 | Homo sapiens chromosome 19 clone 
21644 931 j qb | AF447 32 7 . 1 | Emberiza spodocephala cytochrome 
20 34.04.97 j qb | AC 105276 . 2,1 Homo sapiens chromosome 1 clone 



2 1 627 0051 gb ( AE 0 037 9 9 . 3 j Drosophila melanogaster chromoso . 

from clone R. 



19528336 | qb j AY089545 , 1 | 



37605821 1 emb j AL954251 . 1. f 



40363.256 |, emb 1 BX842610 . 3,| Mouse DNA sequence 

Drosophila melanogaster LD22255 . 
Pan troglodytes chromosome 22 c. 
Pan troglodytes chromosome 22 c. 

Human DNA sequence from clo. 

Homo sapiens chromosome . 

Homo sapiens chromosome . 

Homo sapiens chromosome 3 clone . 
182530,761 qb | AY 07 2.0 0 6 , 1 | AY072006Sl Gallus gallus breed Fa . 



.^I§0^20J_ei^|AL9 342 5 0 . 1 J 
2 052 0 4 0 1 emb | Z 8 4 4 8 3 . 1 [HS46H23 



7 7 17439 |. emb | A L 1 6 3 3 0 1 .2 I.HS 2 1 C 1 0 1 



7717435 [ ernb | AL163300 . 2 j H521C100 



.26801278 1 gb 1AC093142 .2 1. 



iv.7J.?.2Z^i5.^IM521361:..6J.. Homo sapiens BAC clone RP 11-4380, 
1 67.9 8 9 60 1 qb 1 ACQ 9 9 0.2 8 ., 1 1 • Drosophila melanogaster, chromos . 
11061969 j emb 1 AL139187 . 19 j Human DNA sequence from clone . 
21907 9 87 1 dbj I.APO 0 4 9,69. 1 | Lotus corniculatus var. japonic. 
31335525 | emb [ BX004975. 9 | Zebrafish DNA sequence from clo. 
^^^9^2L^^l^^M^^LliS§3i§£l Homo sapiens chromosome . 
21540310 | erab 1 AL7 7 3 6.Q4...1 | HS22 5L15 Homo sapiens chromosome. 
296032 53 j emb j BX2 93535 . 3 1 Human DNA sequence from clone R. 
27 530987 1 dbj I.AB07 3 635 . 1 1 Drosophila yakuba H4, H2A, H2B, . 

4 1 0 5 4 7 32 1 e ;y NM_0 _1 0_6 5 7 , 2 J Mus musculus h uma n i mmu n o d e f i c . 
13450001 j gb | AC01604.5 . 8 1.AC016Q45 Homo sapiens chromosome . 

22760526 | dbj | AK07.4826. 11 Homo sapiens cDNA FLJ90345 fis, . 
13270556 | qb | AC 0 0 9 8 5 0, . .1. 0 1 AC 0 0 98 5 0 Drosophila melanogaster. 
304 6272 1 q bl.AC004396. 1 j A.C004. 386 Homo Sapiens Chromosome X. 
2822137 | qbj ACQ 02 4 1,8. 1 j AC002418. Human Chromosome X, compl . 
1 10 95069 j qb 1 AC Q 8 4 62 0 . 1 j CBRG4 4L02 Caenorhabdi tis briggsae. 

211 4492 | qb| AF001042 . 1 | AF. 001042 Homo sapiens RNA editase . 

40557579 | gb | AY454345 .,1 | Mus musculus clone pZAS3 328-227. 
406584 j emb 1X74627. 1 [MMMUC 18G1 M. musculus gene for MUC18 . 
132 35085 j emb j AL03 4346. 31 | HS 668.12 4 Human DNA sequence fro. 



14031074 1 emb | AL136449 ■ 10 | Human DNA sequence from clone 



18 07 7 6 65 | emb [ AL 157 98 4.17 



2 16 1 9 9 8 3 J gb J „BC0332 04^._1_|_ Homo sapiens sine oculis homeobo 

Human DNA sequence from clone 
Mouse DNA sequence from clone 
Human DNA sequence from clone R. 

Homo sapiens sine oculis homeo, 



2 03 8 6843 1 ernb 1 AL 6 0 7 1 42. 161 



.4 018 300 t emb 1 AL512 666 . 6 



40354215 1 ref j NM_175875 . 3 I 
11034 2 5 | emb |X848 13.. l.| HSDMAKF 



sapiens 

H. sapiens DMAHP gene 

Mouse Ig kappa chain recomb 
22204290 | emb j AL627 394 . 15 [ Mouse DNA sequence from clone 



34 930.0 j q b j L079 11 .1 | MUSRC1DBP 
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42 
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42 

42 
42 

42 
42 
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42 
42 

a n 

42 
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Get selected sequences.. 



Select all 



□ > qi | 37182190 j qb | AY358 534 . 1 



Homo sapiens clone DNA76396 ESRM828 (UNQ828) mRN 
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Length = 2524 

Score = 3998 bits (2017), Expect = 0.0 
Identities = 2031/2035 (99%), Gaps = 3/2035 (0% 
Strand = Plus / Plus 



Query: 220 
Sbjct: 223 



cgtcatgtgtgcgtgtgggagcgagcacctccaccaagccgatctcctcgggtcccaaga 27 9 

I I I I I 1 I I M I I I I I I I II II I I I I I I I I I I It I I I I II I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I 

cgtcatgtgtgcgtgtgggagcgagcacctccaccaagccgatctcctcgggtcccaaga 2 82 



Query: 280 
Sbjct: 283 



tcacgtcggcaagtcctgcctggcactgcacccccagccaccccatcaggctttgaggag 33 9 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I E I I I i I I I I I 

tcacgtcggcaagtcctgcctggcactgcacccccagccaccccatcaggctttgaggag 342 



Query: 340 
Sbjct: 343 



gggccgccctcatcccaatacccctgggctatcgtgtggggtcccaccgtgtctcgagag 39 9 

I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I II I I I I I II I I I I I I I I I I I I 

gggccgccctcat-cccaatacccctgggctatcgtgtggg'gtcccaccgtgtctcgagag 4 02 



Query: 400 gatggaggggaccccaactctgccaatcccggatttctggactatggttttgcagcccct 45 9 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct: 403 gatggaggggaccccaactctgccaatcccggatttctggactatggttttgcagcccct 4 62 

Query: 460 catgggctcgcaaccccacaccccaactcagactccatgcgaggtgatggagatgggctt 519 

I I I I I I I I I I I I i I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I E I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct: 463 catgggctcgcaaccccacaccccaactcagactccatgcgaggtgatggagatgggctt 522 

Query: 52 0 atccttggagaggcacctgccaccctgcggccattcctgttcgggggccgtggggaaggt 57 9 

I I ! I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I II I I I I I I I I I I I I I I I It I I I I I I I 

Sbjct : 52 3 atccttggagaggcacctgccaccctgcggccattcctgttcgggggccgtgg'ggaaggt 582 

Query: 580 gtg'gacccccagctctatgtcacaattaccatctccatcatcattgttctcgtggccact- 639 

I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I It I I I I t I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct: 583 gtggacccccagctctatgtcacaattaccatctccatcatcattgttctcgtggccact 642 

Query: 640 ggcatcatcttcaagttctgctgggaccgcagccagaagcgacgcagaccctcagggcag 699 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct : 64 3 ggcatcatcttcaagttctgctgggaccgcagccagaagcgacgcagaccctcagggcag 7 02 

Query: 7 00 caaggtgccctgaggcaggaggagagccagcagccactgacagacc'tgtccccggctgga 759 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I 

Sbjct: 7 03 caaggtgccctgaggcaggaggagagccagcagccactgacagacctgtccccggctgga 7 62 

Query: 7.60 gtcactgtgctgggggccttcggggactcacctacccccacccctgaccatgaggagccc 819 
I I I I I I I I I I I.I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I 

Sb j ct : 7 63 gtcactgtgctgggggccttcggggactcacctacccccacccctgaccatgaggagccc 822 

Query: 82 0 cgagggggaccccggcctgggatgccccaccccaagggggctccagccttccagttgaac 87 9 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I M I I ■ 

Sbj ct : 82 3 cgagggggaccccggcctgggatgccccaccccaagggggctccagccttccagttgaac 8 82 



http://www.ncbi.nlm.nih.gov/BLAST/Blastxgi 



/3/04 



R1D-1 078332477- 1 810-8 1 378434929.BLASTQ3, 



Page 5 of 62 



Query : 
Sb jet : 

Query : 
Sb jet : 

Query : 
Sb jet : 

Query :■ 
Sbjct : 

Query : 
Sbjct : 

Query : 
Sbjct: 

Query : 
Sbjct : 

Query: 
Sbjct : 

Query : 
Sbjct : 

Query : 
Sbjct : 

Query : 
Sbjct: 

Query : 
Sbjct: 



880 cggtgagggcaggggcaatgggatgggagggcaaagagggaaggcaacttaggtcttcag 93 9 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ill I I I I I I I I I I I 

88 3 cggtgagggcaggggcaatgggatgggagggcaaagagggaaggcaacttaggtcttcag 9 42 

940 ag'ctggggtgggggtgccctctggatgggtagtgaggaggcaggcgtggcctcccacagc 999 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I 

943 agctgggg'tgggggtgccctctggatgggtagtgaggaggcaggcgtggcctcccacagc 1002 

10 00 ccctggccctcccaagggggctggaccagctcctctctgggaggcacccttccttctccc 105 9 

I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I 

1003 ccctg i gccctcccaagggggctggaccagctcctctctgggaggcacccttccttctccc 1062 

1060 agtctctcaggatct'gtgtcctattctctgctgcccataactccaactctgccctctttg 1119 

I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I II I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I II II I I I I I I I I I I 

1063 agtctctcagg'atctgtgtcctattctctgctgcccataactccaactctgccctctttg 1122 

112 0 gttttttctcatgccaccttgtctaagacaactctgccctcttaaccttgattccccctc 117 9 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

112 3 gttttttctcatgccaccttgtctaagacaactctgccctcttaaccttgattccccctc 1182 

118 0 tttgtcttgaacttccecttctattctggcctaccccttggttcctgactgtgccctttc 12 3 9 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I 

118 3 tttgtcttgaacttccccttctattctggcctaccccttggttcctgactgtgccctttc 12 42 

12 4 0 cctcttcc'tctcaggattcccctggtgaatctgtgatgcccccaatgttggggtgcagcc 12 99 

I I I I I M I I I I I II I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

.12 4 3 cctcttcctctcaggattcccctggtgaatctgtgatgcccccaatgttggggtgcagcc 1302 

130 0 aagcaggaggccaaggggccggcacagcccccatcccactgagggtggggcagctgtggg 1359 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I II I I I I II I I I I I I I I I I II I I I I I 

13 03 aagcaggaggccaaggggccggcacagcccccatcccactgagggtggggcagctgtggg 13 62 

13 60 gagctggggccacaggggctcctggctcctgccccttgcacaccacccggaacactcccc 1419 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I ! I ! M I M 

13 63 gagctggggccacaggggctcctggctcctgccccttgcacaccacccggaacactcccc 1422 

142 0 agccccacgggcaatcctatctgctcgccctcctgcaggtgggggcctcaca.tatctgtg 147 9 

I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

142 3 agccccacgggcaatcctatctgctcgccctcctgcaggtgggggcctcacatatctgtg 14 82 

1480 acttcgggtccctgtccccacccttgtgcactcacatgaaagccttgcacactcacctcc 153 9 

I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

148 3 acttcgggtccctgtccccacccttgtgcactcacatgaaagccttgcacactcacctcc 1542 

154 0 accttcacaggccatttgcacacgctcctgcaccctctccccgtccataccgctccgctc 159 9 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I H I I I I I I I I I I I I II I I II II 

1543 accttcacaggccatttgcacacgctcctgcaccctctccccgtccataccgctccgctc 1602 
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Query: 1600 agctgaGtctcatgttctctcgtctcacatttgcactctctccttcccacattctgtgct 1659 

I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I i I I I I I I I i I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct : 1603 agctgactctcatgttctctcgtctcacatttg'cactctctccttcccacattctgtgct 1662 

Query: 1660 cagctcactcagtggtcagcgtttcctgcacactttacctctcatgtgcgtttcccggcc 1719 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct : 1663 cage t'cactcagtggtcagcgtt tec tgcacactttacctctcatgtgcgtttcccggcc 1722 

Query: 1720 tgatgttgtggtggtgtgcggcgtgctcactctctccctcatgaacac'ccacccacctcg 1779 

I I I I I I I I I I I M I I I i I I I I i I I II I I I I I I I I I II II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct : 172 3 tgatgttgtggtggtgtgcggcgtgctcactctctccctcatgaacacccacccacctcg 17 82 

Query: 1780 tttccgcagcccctgcgtgctgctccagaggtgggtgggaggtgagctgggggctccttg 1839 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 i I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct : 1783 tttccgcagcccctgcgtgctgctccagaggtgggtgggaggtgagctgggggctccttg 1842 

Query: 1840 ggccctcatcggtcatggtctcgtcccattccacaccatttgtttctctgtctccccatc 1899 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct: 1843 ggccctcatcggtcatggtctcgtcccattccacaccatttgtttctctgtctccccatc 1902 

Query: 1900 ctactccaaggatgccggca-.tcaccctgagggctcccccttgg'gaatggggtagtgaggc 1959 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I II I I 
Sbjct : 19 03 ctactccaaggatgccggcatcaccctgagggctcccccttgggaatggggtagtgaggc 1962 

Query: 1960 cccagacttcacccccagcccactgct-^-ctctgttttctgacagatgggttttgggga 2016 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct: 1963 cccagacttcacccccagcccactgctaaaatctgttttctgacagatgggttttgggga 2022 

Query: 2017 gtcgcctgctgcactacatgagaaagggactcccatttgcccttccctttctcctacagt 2076 

' I I I I II I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I "I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct: 2023 gtcgcetgctgcactacatgagaaagggactcccatttgcccttccctttctcctacagt 2082 

Query: 2077 cccttttgtcttgtctgtcctggctgtctgtgtgtgtgccattctctggacttcagagcc 2136 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct : 2 083 cccttttgtcttgtctgtcctggctgtctgtgtgtgtgccattctctggacttcagagcc 2142 

Query: 2137. ccctgagccagtcctcccttcccagcctccctttgggcctccctaactccacctaggctg 2196 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct : 2143 ccctgagccagtcctcccttcccagcctccctttgggcctccctaactccacctaggctg 22 02 

Query: 2197 ccagggaccggagtcagctggttcaaggccatcgggagctctgcctccaagtcta 2251 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct: 2203 ccagggaccggagtcagctggttcaaggccatcgggagctctgcctccaagtcta 2257 



Score - 297 bits (150), Expect = 5e-77 
Identities = 164/168 (97%), Gaps - 3/168 (1%) 
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Strand = Plus / Plus 



Query: 1 cgccaagcatgcagtaaaggctgc tctgggtcacagctgaggaagacctcagacatg 57 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I 

Sbjct: 1 cgccaagcatgcagtaaaggctgaaaatctgggtcacagctgaggaagacctcagacatg 60 

Query: 58 gagtccaggatgtggcctgcgctgctgctgtcccacctcctccctctctggccactgctg 117 

I I I I I I I I I.I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct: 61 gagtccaggatgtggcctgcgctgctgctgtcccacctcctccctctctggccactgctg 120 



Query: 118 ttgctgcccctcccaccgcctgctcagggctcttcatcctcccctcga 165 

I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I 
Sbjct: 121 ttgctgcccctcccaccgcctgctcagggctcttcatcctcccctcga 168 



Score = 198 bits (100), Expect = 4e-47 
Identities - 114/118 (96%), Gaps = 3/118 (2%) 
Strand = Plus / Plus 



Query: 2401 ggctcctaggctgtgatatatatttttgtattatctctttcttcttcttgtggtgatcat 2460 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct: 2407 ggctcctaggctgtgatatatatttttgtattatctctttcttcttcttgtggtgatcat 2466 

Query: 2461 cttgaattact-gtgggatgtaagtttc cttttcaaataaagcctttgcaagataa 2515 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct: 2467 cttgaattactgtgggatgtaagtttcaaaattttcaaataaagcctttgcaagataa 2524 



□ > qi | 21,750076 | d bj | AK09 1656. U His! Homo sapiens cDNA FLJ34337 fis, clone FEBRA2 009 
Length - 2538 

Score = 3998 bits (2017), Expect = 0.0 
Identities = 2031/2035 (99%), Gaps - 3/2035 (0%) 
Strand = Plus- / Plus 



Query: 220 cgtcatgtgtgcgtgtgggagcgagcacctccaccaagccgatctc'ctcgggtcccaaga 279 

I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I II I I M I I I I I I 
Sbjct: 239 cgtcatgtgtgcgtgtgggagcgagcacctccaccaagccgatctcctcgggtcccaaga 298 



Query: 280 tcacgtcggcaagtcctgcctggcactgcacccccagccaccccatcaggctttgaggag 339 

I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct: 299 tcacgtcggcaagtcctgcctggcactgcacccccagccaccccatcaggc'tttgaggag 358 



Query: 340 gggccgccctcatcccaatacccctgggctatcgtgtggggtcccaccgtgtctcgagag 399 

1 1 1 1 1 1 r I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct': 359 gggccgccctcatcccaatacccctgggctatcgtgtggggtcccaccgtgtctcgagag 418 



Query: 400 gatgg'aggggaccccaactctgccaatcccggatttctggactatggttttgcagcccct- 459 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
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Sb jet : 419 gatggaggggaccccaactctgccaatcccggatttctggactatggttttgcagcccct 478 

Query : 460 catgggctcgcaaccccacaccccaactcagactccatgcgagg'tgatggag'atgggctt 519 

I I I I 1 I I II I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I i I I 

Sbjct : 479 catgggctcgcaaccccacaccccaactcagactccatgcgaggtgatggagatgggctt 538 

Query : 520 atccttggagaggcacctgccaccctgcggccattcctgttcgggggccgtggggaaggt 579 

1 1 1 1 1 1 1 1 1 m 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 ii i 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 

Sbjct : 539 atccttggagaggcacctgccaccctgcggccattcctgttcgggggccgtggggaaggt 598 



Query: 580 gtggacccccagctctatgtcacaattaccatctccatcatcattgttctcgtggccact 639 

I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I II I II I I I I I I I I I 

Sbjct : 5 99 gtggacccccagctctatgtcacaattaccatctccatcatcattgttctcgtggccact 658 

Query : 64 0 ggcatcatcttcaagttctgctgggaccgcagccagaagcgacgcagaccctcagggcag 699 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I 11 I I I I I I I I I I I I I 
Sb j ct : 65 9 ggcatca tcttcaagttctgctgggaccgcagccagaagcgacgcagaccctcagggcag 718 

Query: 700 caaggtgccctgaggcaggaggagagccagcagccactgacagacctgtccccggctgga 759 

1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 ii 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 i i i 1 1 1 1 1 1 1 ii 

Sbjct : 719 caaggtgccctgaggcaggaggagagccagcagccactgacagacctgtccccggctgga 778 

Query: 760 gtcactgtgctgg'gggccttcggggactcacctacccccacccctgaccatgaggagccc 819 

I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I 
Sbjct : 77 9 gtcactgtgctgggggccttcggggactcacctacccccacccctgaccatgaggagccc 8 38 

Query: 820 cgagggggaccccggcctgggatgccccaccccaagg'gggctccagccttccagttgaac 879 

I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct : 839 cgagggggaccccggcctgggatgccccaccccaagggggctcc'agccttccagttgaac 898 

Query: 880 cggtgagggcaggggcaatgggatgggagggcaaagagggaaggcaac'ttaggtcttcag 939 

I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

Sbjct : 899 cggtgagggcaggggcaatgggatgggagggcaaagagggaaggcaacttaggtcttcag 958 



Query: 940 agctggggtgggggtgccctctggatgggtagtgaggaggcaggcgtggcctcccacagc 999 

I M II I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M 

Sbjct : 959 agctggggtgggggtgccctctggatgggtagtgaggaggcaggcgtggcctcccacagc 1018 



Query: 1000 ccctggccctcccaagggggctggaccagctcctctctgggaggcacccttccttctccc 1059 

I I I II I I Ml I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct : 1019 ccctggccctcccaagggggctggaccagctcctctctgggaggcacccttccttctccc 1078 



Query: 1060 agtctctcaggatctgtgtcctattctctgctgcccataactccaactctgccctctttg 1119 

I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct : 1079 agtctctcaggatctgtgtcctattctctgctgcccataactccaactctgccctctttg 1138 



Query: 1120 gttttf tctcatgccaccttgtctaagacaactctgccctcttaaccttgattccccctc 1179 
I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I M I I M I I I I I 
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Sbjct: 1139 gttttttctcatgccaccttgtctaagacaactctgccctcttaaccttgattccccctc 1198 



Query : 
Sbjct : 



118 0 tttgtcttgaacttccccttctattctggcctaccccttggttcctgactgtgccctttc 12 39 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1.1 I I I 

1199 tttgtcttgaacttccccttctattctggcctaccccttggttcctgactgtgccctttc 1258 



Query: 1240 cctcttcctctcaggattcccctggtgaatctgtgatgcccccaatgttggggtgcagcc 1299 

I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I II I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! 

Sbjct: 1259 cctcttcctctcaggattcccctggtgaatctgtgatgcccccaatgttggggtgcagcc 1318 



Query: 1300 aagcaggaggccaaggggccggcacagcccccatcccactgagggtggggcagctgtggg 1359 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I 

Sbjct: 1319 aagcaggaggccaaggggccggcacagcccccatcccactgagggtggggcagctg'tgg'g 1378 



Query: 1360 gagctggggccacaggggctcctggctcctgccccttgcacaccacccggaaca'ctcccc 1419 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I II I I I I I I I I I 
Sbjct: 1379 gagctggggccac'aggggctcctggctcctgccccttgcacaccacccggaacactcccc 1438 



Query: 1420 agccccacgggcaatcctatctgctcgccctcctgcaggtgggggc'ctcacatatctgtg 1479 

I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 1439 agccccacgggcaatcctatctgctcgccctcctgcaggtgggggcctcacatatctgtg 1498 



Query: 1480 acttcgggtccctgtccccacccttgtgcactcacatgaaagccttgcacactcacctcc 1539 

1 1 ii 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 i 1 1 1 1 ii 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 ii 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 

Sbjct: 1499 acttGgggtccctgtccccacccttgtgcactcacatgaaagccttgcacactcacctcc 1558 



Query: 1540 accttcacaggccatttgcaGacgctcctgcaccctctccccgtccataccgctccgctc 1599 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct : 15 5 9 accttcacaggccatttgcacacgctcctgcaccctctccccgtccataccgctccg'ctc 1618 



1659 



Query: 1600 agctgactctcal 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct: 1619 agctgactctcatgttctctcgtctcacatttgcactctctccttcccacattctgtgct 167 8 



Query: 1660 cagctcactcagtggtcagcgtttcctgcacactttacctctca.tgtgcgtttcccggcc 1719 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I II 

Sbjct : 167 9 cage tcactcagtggtcagcgtt tec tgcacactttacctctcatgtgcgtttcccggcc 17 38 



Query: 1720 tgatgttgtggtggtgtgcggcgtgctcactctctccct-catgaacacccacccacctcg 1779 

I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I II I I 

Sbjct: 1739 tgatgttgtggtggtgtgcggcgtgctcactctctccctcatgaacacccacccacctcg 1798 



Query: 1780 tttccgcagcccctgcgtgctgctccagaggtgggtgggaggtgagctgggggctccttg 1839 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct: 1799 tttccgcagcccctgcgtgctgctccagaggtgggtgggaggtgagctg'ggggctccttg 1858 



Query: 1840' ggccctcatcggtcatggtctcgtcccattccacaccatttgtttctctgtc'tccccatc 1899 
I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I 
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Sbjct: 1859 ggccctcatcggtcatggtctcgtcccattccacaccatttgtttctctgtctccccatc 1918 

Query: 1900 ctactccaaggatgccggcatcaccctgagggctcccccttgggaatggggtagtgaggc 1959 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ; I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I 
Sbjct: 1919 ctactccaaggatgccggcatcaccctgagggctcccccttgggaatggggtagtgaggc 1978 

Query: 1960 cccagacttcacccccagcccactgct ctctgttttctgacagatgggttttgggga 2016 

I I I I I I I I i i II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct': 1979 cccagacttcacccccagcccactgctaaaatctgttttctgacagatgggttttgggga 2038 

Query: 2017 gtcgcctgctgcactacatgagaaagggactcccatttgcccttccctttctcctacagt 2076 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I II II I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 2039 gtcgcctgctgcaetacatga'gaaagggactcccatttgcccttccctttctcctacagt 2098 

Query: 2077 cccttttgtcttgtctgtcctggctgtctgtgtgtgtgccattctctggacttcagagcc 2136 

I I I I M I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 2099 ccctttt-gtcttgtctgtcctggctgtctgtgtgtgtg'ccattctctggacttcagagcc 2158 

Query: 2137 ccctgagccagtcctcccttcccagcctccctttgggcctccctaactccacctaggctg 2196 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 2159 ccctgagccagtcctccettcccagcctccctttgggcctccctaactccacctaggctg 2218 



Query: 2197 ccagggaccggagtcagctggttcaaggccatcgggagctctgcGtccaagtcta 2251 

I I II I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 111 I I I I I I I I I I 
Sbjct: 2219 ccagggaccggagtcagctggttcaaggccatcgggagctctgcctccaagtcta 2273 



Score = 281 bits (142), Expect = 3e-72 
Identities = 162/168 (96%), Gaps = 3/168 (1%) 
Strand = Plus / Plus 



Query: 1 
Sbjct: 17 



cgccaagcatgcagtaaaggctgc tctgggtcacagctgaggaagacctcagacatg 57 

I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! 
cgccaagcatgcagtaaaggctgaaaatctgggtcacagctgaggaggacctcagacatg 7 6 



Query: 58 
Sbjct: 77 



gagtccaggatgtggcctgcgctgctgctgtcccacctcctccctctctggccactgctg 117 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I II I I I I I I i 

gagtccaggatgtggcctgcgctgctgctgtcccacctcctccctctctggccactgctg 13 6 



Query: 118 ttgctgcccctcccaccgcctgctcagggctcttcatcctcccctcga . 165 

I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I 

Sbjct: 137 tcgctgcccc'tcccaccgcctgctcagggctcttcatcctcccctc'ga 184 



Score = 194 bits (98), Expect - 6e-46 
Identities - 112/116 (96%), Gaps = 3/116 (2% 
Strand = Plus / Plus 
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Query : 2 401 ggctcctaggctgtgatatatatttttgtattatctctttcttcttcttgtggtgatcat 2 4 60 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct: 2423 ggctcctaggctgtgatatatatttttgtattatctctttcttcttcttgtggtgatcat 2482 

Query: 2461 cttgaattactgtgggatgtaagtttc cttttcaaataaagcctttgcaagat 2513 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I 

Sbjct: 2483 cttgaattactgtgggatgtaagtttcaaaattttcaaataaagcctttgcaagat 2538 



□ > q i 12 17 50 0 0 7 | db j | AKQ9 1 5 9 6.. 1 | lllll Homo sapiens cDNA FLJ34277 f is,' clone FEBRA2 0 03 
Length - 2458 

Score = 3998 bits (2017), Expect = 0.0 
Identities = 2031/2035 (99%), Gaps = 3/2035 (0%) 
Strand = Plus / Plus 

Query: 220 cgtcatgtgtgcgtgtgggagcgagcacctccaccaagccgatctcctcgggtcccaaga 279 

1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 i 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 i 1 1 1 

Sbjct: 161 cgtcatgtgtgcgtgtgggagcgagcacctccaccaagccgatctcctcgggtcccaaga 220 
Query: 280 tcacgtcggcaagtcctgcctggcactg'cacccccagccaccccatcag'gctttgaggag 339 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct: 221 tcacgtcggcaagtcctgcctggcactgcacccccagccaccccatcaggctttgaggag 280 

Query: 340 gggccgccctcatcccaatacccctgggctatcg'tgtggggtcccaccgtgtctcgagag 399 

I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 281 gggccgccctcatcccaatacccctgggctatcgtgtggggtcccaccgtgtctcgagag 340 

Query: 400 gatggaggggaccccaactctgccaatcccggatttctggactatggttttgcagcccct 459 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct: 341 gatggaggggaccccaactctgccaatcccggatttctggactatggttttgcagcccct 400 

Query: 460 catgggctcgcaaccccacaccccaactcagactccatgcgaggtgatggagatgggctt 519 

I I I I II I I II I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct: 401 catgggctcgcaaccccacaccccaactcagactccatgcgaggtgatggagatgggctt 460 

Query: 520 atccttggagaggcacctgccaccctgcggccattcctgttcgggggccgtggggaaggt 579 

I I.I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct: 461 atccttggagaggcacctgccaccctgcggccattcctgttcgggggccgtggggaaggt 520 

Query: 580 gtggacccccagctctatgtcacaattaccatctccatcatcattgttctcgtggccact 639 

I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct: 521 gtggacccccagctctatgtcacaattaccatctccatcatcattgttctcgtggccact 580 

Query: 640 ggcatcatcttcaagttctgctgggaccgcagccagaagcgacgcagaccctcagggcag 699 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct: 581 ggcatcatcttcaagttctgctgggaccgcagccagaagcgacgcagaccctcagggcag 640 

Query: 700 caaggtg'ccctgaggcaggaggagagccagcagccactgacagacc'tgtccccggctgga 759 
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Sbjct: 641 



I | | | | | | | I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

caaggtgccctgaggcaggaggagagccagcagccactgacagacctgtccccggctgga 7 00 



Query: 760 
Sbjct: 701 



gtcactgtgctgggggccttcggggactcacctacccccacccctgaccatgaggagccc 819 

I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I t I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

gtcactgtgctgggggcctt'cggggactcacctacccccacccctgaccatgaggagccc 7 60 



Query: 820 
Sbjct: 761 



cgagggggaccccggcctgggatgccccaccccaagggggctccagccttccagttgaac 87 9 

I I I I I I I I I I I I I I I I E I I I I I I I 1 I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I 

cgagggggaccccggcctgggatgccccaccccaagggggctccagccttccagttgaac 82 0 



Query: 880 
Sbjct: 821 



cggtgagggcaggggcaatgggatgggagggcaaagagggaaggcaacttaggtcttcag 

I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

cggtgagggcaggggcaatgggatgggagggcaaagagggaaggcaacttaggtcttcag 



939 



880 



Query: 94 0 agctggggtgggggtgccctctggatgggtagtgaggaggcaggcgtggcctcccacagc 999 

I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I II I I I I I I II I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I 

Sbj'ct : 881 agctggggtgggggtgccctctggatgggtagtgaggaggcaggcgtggcctcccacagc 9 40 

Query: 1000 ccctggccctcccaagggggctggaccagctcctctctgggaggcacccttccttctccc 1059 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I II II I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct: 941 ccctggccctcccaagggggctggaccagctcctctctgggaggcacccttccttctccc 1000 

Query: 1060 agtctctcaggatctgtgtcctattctctgctgcccataactccaactctgccctctttg 1119 

I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct: 1001 agtctctcaggatctgtgtcctattctctgctgcccataactccaactctgccctctttg 1060 

Query: 1120 gttttttctcatgccaccttgtctaagacaactctgccctcttaaccttgattccccctc 1179 

I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 1061 gttttttctcatgccaccttgtctaagacaactctgccctcttaaccttgattccecctc 1120 



Query: 1180 tttgtcttgaacttccccttctattctggcctaccccttggttcctgactgtgccctttc 1239 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 1121 tttgtcttgaacttccccttctattctggcctaccccttggttcctgactgtgccctttc 1180 

Query: 1240 cctcttcctctcaggattcccctggtgaatctgtgatgcccccaatgttggggtgcagcc 1299 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct: 1181 cctcttcctctcaggattcccctggtgaatctgtgatgcccccaatgttggggtgcagcc 1240 

Query: 1300 aagcaggaggccaaggggccggcacagcccccatcccactgagggtggggcagctgtggg 1359 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I E I I I I I I I I I I I IE I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct: 1241 aagcaggaggccaaggggccggcacagcccccatcccactgagggtggggcagctgtggg 1300 

Query: 13 60 gage tggggccacaggggc tec tggctcctgccccttgcacaccacccggaacactcccc 1419 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct : 13 01 gage tggggccacaggggc tcctggc tec tgccccttgcacaccacccggaacactcccc 1360 



Query: 1420 agccccacgggcaatcctatctgctcgccctcctgcaggtgggggcctcacatatctgtg 1479. 
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Sbjct : 13 61 agccccacgggcaatcctatctgctcgccctcctgca-ggtgggggcctcacatatctgtg 142 0 



Query : 14 80 acttcgggtccctgtccccacccttgtgcactcacatgaaagccttgcacactcacctcc 153 9 

I | | | | | M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I 

Sbjct: 1421 aGttcgggtccctgtccccacccttgtgcactcacatgaaagccttgcacactcacctcc 1480 



Query: 1540 accttcacaggccatttgcacacgctcctgcaccctctccccgtccataccgctccgctc 1599 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I II I I I I II I I I I I I I I I I I II 

Sbjct : 14 81 accttcacaggccatttgcacacgctcctgcaccctctccccgtccataccgctccgctc 154 0 



Query : 160 0 agctgactctcatgttctctcgtctcacatttgcactctctccttcccacattctgtgct 1659 

I M I I I I I I I I I I II I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 1541 agctgactctcatgttctctcgtctcacatttgcactctctccttcccacattctgtgct 1600 



Query : 1660 cagctcactca'gtggtcagcgtttcctgcacactttacctctcatgtgcgtttcccggcc 1719 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct: 1601 cagctcactcagtggtcagcgtttcctgcacactttacctctcatgtgcgtttcccggcc 1660 



Query: 1720 tgatgttgtggtggtgtgcggcgtgctcactctctccctcatgaacacccacccacctcg 1779 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 1661 tgatgttgtggtggtgtgcggcgtgctcactctctccctcatgaacacccacccacctcg 1720 



Query: 17 8 0 tttccgcagcccctgcgtgctgctccagaggtgggtgggaggtgagctgggggctccttg 1839 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I 
Sbjct: 1721 tttccgcagcccctgcgtgctgctccagaggtgggtgggagg'tgagctgggggctccttg 1780 



Query: 18'40 ggccctcatcggtcatggtctcgtcccattccacaccatttgtttctctgtctccccatc 1899 
I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

Sbjct: 1781 ggccctcatcggtcatggtctcgtcccattccacaccatttgtttctctgtctccccatc 1840 



Query: 1900 ctactccaaggatgcc'ggcatcaccctgagggctcccccttgggaatggggtagtgaggc 1959 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct: 1841 ctactccaaggatgccggcatcaccctgagggctcccccttgggaatggggtagtgaggc 1900 



Query: 1960 cccagacttcacccccagcccactgct ctctgttttctgacagatgggttttgggga 2016 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I II I I I I I 

Sbjct : 19 01 cccagacttcacccccagcccactgctaaaatctgttttctgacagatgggttttgggga 1960 



Query: 2017 gtcgcctgctgcactacatgagaaagggactccca tttgccct tccctttctcctacagt 2076 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct: 1961 gtcgcctgctgcactacatgagaaagggactcccatttgcccttccctttctcctacagt 2020 



' Query: 2077 cccttttgtcttgtctgtcctggctgtctgtgtgtgtgccattctctggacttcagagcc 2136 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 2021 cccttttgtcttgtctgtcctggctgtctgtgtgtgtgccattctctggacttcagagcc 2080 



Query: 2137 ccctgagccagtcctcccttcccagcctccctttgggcctccctaactccacctaggctg 2196 
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Sbjct: 2081 ccctgagccagtcctcccttcccagcctccctttgggcctccctaactccacctaggctg 2140 

Query: 2197 ccagggaccggagtcagctggttcaaggccatcgggagctctgcctccaagtcta 22 51 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I 
Sbjct: 2141 ccagggaccggagtcagctggttcaaggccatcgggagctctg'cctccaagtcta 2195 

Score = 214 bits (108), Expect = 6e-52 
Identities = 125/130 (96%), Gaps = 3/130 (2%) 
Strand = Plus / Plus 



cgccaagcatgcagtaaaggctgc tctgggtcacagctgaggaagacctcagacatg 57 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I ! I I 

cgccaagcatgcagtaaaggctgaaaatctgggtcacagctgaggaagacctcagacatg 7 6 

Query: 58 gagtccaggatgtggcctgcgctgctgctgtcccacct'cctccctctctggccactgctg 117 

I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I II I I I I 1 I ! I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct: 77 gagtccaggatgtggcctgcgctgctgctgtcccacctcctc'cctctctggccactgctg 136 



Query: 118 ttgctgcccc 127 
I I I I I I I I I 

Sbjct: 137 ttgccgcccc 146 



Score = 190 bits (96), Expect - 9e-45 
Identities - 110/114 (96%), Gaps = 3/114 (2%) 
Strand = Plus / Plus 

Query: 2401 ggctcctaggctgtgatatatatttttgtattatctctttcttcttcttgtggtgatcat 2460 

i.i 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 i 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 

Sbjct: 2345 ggc tcctaggctgtgatatatatttttgtattatctctttc ttct tcttgtggtgatcat 2404 

Query: 2461 cttg'a-attactgtgggatgtaagtttc cttttcaaataaagcctttgcaag 2511 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I 1 I I I I I 

Sbjct: 2405 cttgaattactgtgggatgtaagtttcaaaattttcaaataaagcctttgcaag 2458 



O >qi 1.29126308 |.qfb.| AC125494 .2 i & Homo sapiens 12 PAC RP4-7 61J14 (Roswell Park Cance 
Library) complete sequence 
Length = 143979 

Score = 3128 bits (1578), Expect - 0.0 
Identities - 1592/1596 (99%), Gaps = 3/1596 (0%) 
Strand = Plus / Plus 



Query: 65 9 gctgggaccgcagccagaagcgacgcagaccctcagggcagcaaggtgccctgaggcagg 718 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I 

Sbjct: 102763 gctgggaccgcagccagaagcgacgcagaccctcagggcagcaaggtgccctgaggcagg 102 822 



Query: 1 
Sbjct: 17 
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Query: 719 aggagagccagcagccactgacagacctgtccccggctggagtcactgtgctgggggcct 778 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct: 102823 aggagagccagcagccactgacagacctgtccccggctggagtcactgtgctgggggcct 102 8 82 

Query: 779 tcggggactcacctacccccacccctgaccatgaggagccccgagggggaccccggcctg 838 

I I I I I I I MM I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I i I 

Sbjct: 102883 tcggggactcacctacccccacccctgaccatgaggagccccgagggggaccccggcctg 102942 

Query: 839 ggatgccccaccccaagggggctccagccttccagttgaaccggtgagggcaggggcaat 898 

II II M II M I II II II II II M M ! I M M M II I M I M II M \ \\ II II I M M M I 
Sbjct: 102943 ggatgccccaccccaagggggctccagccttccagttgaaccggtgagggcaggggcaat 103002 

Query: 899 gggatgggagggcaaagagggaaggcaacttaggtcttcagagctggggtgggggtgccc 958 

I M II I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I II I I I I II I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 103003 gggatgggagggcaaagagggaaggcaacttaggtcttcagagc'tggggtgggggtgccc 103062 

Query: 959 tctggatgggtagtgaggaggcaggcgtggcctcccacagcccctggccctcccaagggg 1018 

I I I I II I I I I I I I II I I M I I I I I I I I I M I I I II I I I II I I I I I I M II I II I I II I I I 
Sbjct: 103063 tctggatgggtagtgaggaggcaggcgtggcctcccacagcccctggccctcccaagggg 103122 

Query: 1019 gctggaccagctcctctctgggaggcacccttccttctcccagtctctcaggatctgtgt 1078 

I II I I I II II II I M I II I M I I I I II M I M I I I M I I II II I M II M I M I I I M II 

Sbjct: 103123 gctggaccagctcctctctgggaggcacccttccttctcccagtctctcaggatctgtgt 103182 

Query: 1079 cctattctctgctgcccataactccaactctgccctctttggttttttctcatgccacct 1138 

I II II I II II II I I I I II I M I I II II M I M I I II I II I I II I M M I M I I II I I I II 

Sbjct: 103183 cctat tctctgctgeccataactccaactctgccctctttggttttttc tea tgccacct 103242 

Query: 1139 tgtctaagacaactctgccctcttaaccttgattccccctctttgtcttgaacttcccct 1198 

I M I M I I I I I I I II I I I I I I I I I I M II I I I I I I M I I I I I I I II II I I II I I I I M I I 

Sbjct: 103243 tgtctaagacaactctgccctcttaaccttgattccccctctttgtcttgaacttcccct 103302 

Query: 1199 tctattctggcctaccccttggttcctgactgtgccctttccctcttcctctcaggattc 1258 

I II II I II II II I II I M I II I I II II II I II I I II II I II II I I II M II I II II I I I I 

Sbjct: 103303 tctattctggcctaccccttggttcctgactgtgccctttccctcttcctctcaggattc 103362 

Query: 1259 ccctggtgaatctgtgatgcccccaatgttggggtgcagccaagcaggaggccaaggggc 1318 

I M I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I II I I II I I I I I II I I I I I II II I I I II 

Sbjct: 103363 ccctggtgaatctgtgatgcccccaatgttggggtgcagccaagcaggaggccaaggggc 103422 

Query: 1319 cggcacagcccccatcccactgagggtggggcagctgtggggagctggggccacaggggc 1378 

I M I I I II I I I II I I I I I I II I II II I I I I I I I I I I I I II II M I I I II M I I II I I II I 

Sbjct: 103423 cggcacagcccccatcccactgagggtggggcagctgtggggagctggggccacaggggc 103482 

Query: 1379 tcctggctcctgccccttgcacaccacccggaacactccccagccccacgggcaatccta 1438 

I II I II I I I I I I II M I II I I II I I I I II II I I I I I I I I I I I I I II II I I I I M I M I I I 
Sbjct: 103483 tcctggctcctgcccctt gcacaccacccggaacactccccagccccacgggcaatccta 103542 
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